
0.00

0.02

0.04

0.06

0.08

R
e
la

ti
v
e
 a

b
u
n
d
a
n
ce

class: PT_VP_HPT class: PT_VP_PP

K_Bacteria.P_Firmicutes.C_Clostridia.O_Clostridiales.F_Lachnospiraceae__XIV_


