
0.00

0.02

0.04

0.06

0.08
R

e
la

ti
v
e
 a

b
u
n
d
a
n
ce

class: Healthy_Control class: Patient_no_PI

K_Bacteria.P_Actinobacteria.C_Coriobacteriia.O_Coriobacteriales.F_Coriobacteriaceae.G_Atopobium


