Taxonomy bar plot of all Class

MTB_D1
F29352.5001 - I N l
F29352.5003 - H N .
F29352.5005 - [ | B
F29352.5006 - [ NS .
F29352.5007 - I e I T
F29352.5008 - I I'E
F29352.5010 - [ ] BN fma
F29352.5012 - I EE N
F29352.5015 - H 1 ]
F29352.5016 - | |
F29352.5017 - [ | [ Il il
F29352.5019 - I EIeE
F29352.5021 - [ 11 Eh
F29352.5023 - [ Il B IRl
F29352.5025 - H Bl B
F29352.5026 - [ [ I m] B
F29352.5027 - [ ] HEE HAE|
F29352.5033 - [ Rir RNl
F29352.5034 - H N H =R
F29352.5037- [ E HE N
F29352.5038 - [ ] ]
F29352.5043 - | [
F29352.5044 - B B B Rl
F29352.5048 - B EI 2 mE
F29352.5049 - [ ] [ | Bl NN
F29352.5051 - [ (BN BNl N
F29352.5054 - N N
F29352.5056 - [ ] Il N I El
F29352.5057 - [ | H I 1l
F29352.5059- [ N I ]
F29352.5062 - [ ] i1 B B BN
F29352.5064 - ] | I
F29352.5066 - I B B 'R
F29352.5068 - [ | I B .
F29352.5070 - I N I ]
F29352.5071 - I N N Wl
0.00 0.25 0.50 0.75 1.00

SIM_D1

F29352.5002 - [ Il Erl
F29352.5004 - [ ] i EER
F29352.5009 - I e m Il
F29352.5011 - [ I N e
F29352.5013 - ] H BH | Il
F29352.5014 - I B B E
F29352.5018 - I B
F29352.5020 - [ HlI = In
F29352.5022 - I Bl B
F29352.5024 - [ ilm EER
F29352.5028 - Il Bl | |
F29352.5029 - H Nl
F29352.5030 - I [ | (]
F29352.5031 - I B B 0
F29352.5032 - I W O il
F29352.5035 - [ | = 1NN
F29352.5036 - I H NN R
F29352.5039 - H BNl N
F29352.5040 - ] i1= AN
F29352.5041 - I B N N
F29352.5042 - I |
F29352.5045 - I
F29352.5046 - [ Il B TR
F29352.5047 - H I [ B
F29352.5050 - Il Il Wil
F29352.5052 - B B DR
F29352.5053 - H B 1 1inN
F29352.5055 - I B Il N
F29352.5058 - I I = Inn
F29352.5060- [ | B "l
F29352.5061 - ] [ Bl il
F29352.5063 - I I B BN
F29352.5065 - I [ ] - Bl
F29352.5067 - Il I Ny
F29352.5069 - (| I

0.00 0.25 0.50 0.75 (

Abundance

Class

Actinomycetia
Fusobacteriia
Bacteroidia
B Bacilli
Betaproteobacteria
I Gammaproteobacteria
Flavobacteriia
[ Negativicutes
Clostridia
B Saccharibacteria_(TM7)_[C-1]
Epsilonproteobacteria
B Sspirochaetia
Synergistia
B Coriobacteriia
I Tissierellia
B Absconditabacteria_(SR1)_[C-1]
B Bacteroidetes_[C-1]
[ Erysipelotrichia
| Sphingobacteriia
I Deltaproteobacteria
B Mollicutes
B Anaerolineae
B Gracilibacteria_(GN02)_[C-1]
Gracilibacteria_(GN02)_[C-2]



